Revisión sistemática de las especies de la familia Aplysiidae (Mollusca: Opisthobranchia) en Venezuela, con ejemplos en la reconstrucción de estados ancestrales
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Las relaciones filogenéticas entre las especies de la familia Aplysiidae (Opistobranchia: Anaspidea) han sido recientemente exploradas usando datos moleculares y morfológicos. En este estudio se realizó un análisis filogenético (árboles de Neighbor Joining [ClustalX] y Máxima Parsimonia [Mega 2.1]) de las especies de aplísidos de la costa venezolana (Aplysia brasiliana, A. cervina, A. dactylomela, A. juliana, Bursatella leachii, Dolabrifera leachii, Dolabrifera dolabrifera y Stylocheilus longicauda) a partir de secuencias nucleotídicas del ADNr (16S) obtenidas de la base de datos GenBank. La especie Akera bullata fue utilizada como grupo externo. Sobre estas filogenias fueron reconstruidos los estados ancestrales de los caracteres anatómicos concha, sifón anal, glándula opalina, color de la tinta, forma de la apertura, grado de fusión de los parapodios y forma de las manchas del cuerpo, según el criterio de Cuningham (1998) y utilizando el programa Mesquite 1.1. En la topología NJ, (((((Ab,Ac),Ad),Aj),Ap),((Sl,Bl),Dd)),Ak y en la filogenia MP, (((Ab,Ac),(Aj,Ad,Ap)),((Sl,Bl),Dd)),Ak, la subfamilia Aplysiinae es monofilética. La reconstrucción consenso top-down y donw-top de los estados ancestrales sobre la topología NJ de los caracteres concha, sifón anal, glándula opalina y color de la tinta, no produjo estados ancestrales equívocos, mientras que la de los caracteres forma de la apertura, grado de fusión de los parapodios y forma de las manchas del cuerpo sí.
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